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Maribor, 16. 8. 2021

Sledenje razlicicam SARS-CoV-2 v Nacionalnem laboratoriju za zdravje, okolje in
hrano v sodelovanju s Klinicnim institutom za specialno laboratorijsko
diagnostiko na Pediatricni kliniki Univerzitetnega klinicnega centra Ljubljana

Porocilo st. 27

A) Sekvenciranje zaporedij celotnih genomov

0Od 1. 1. 2021 do 8. 8. 2021 smo s sekvenciranjem zaporedij celotnih genomov analizirali 10.707
vzorcev, od tega je bilo 1.671 genomov sekvenciranih v sodelovanju z ECDC. Dodatno so na
KISLD sekvencirali $e 496 vzorcev, skupno torej 11.203, od tega 11.007 iz leta 2021. V tabeli 1 je
podan pregled Stevila analiziranih vzorcev po tednih v letu 2021.

Tabela 1. Stevilo vzorcev analiziranih po tednih v letih 2020 in 2021.

Leto Teden Stevilo genomov Leto Teden Stevilo genomov

2020 13-53 196

2021 10.511+496 2021 16 505
1 52 17 449
2 85 18 351
3 94 19 294
4 778 20 169
5 427 21 152
6 427 22 152
7 380 23 95
8 590 24 102
9 554 25 101
10 514 26 49
11 591 27 210
12 726 28 182
13 591 29 190
14 569 30 312
15 447 31 373
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B) Prisotnost in razporeditev razlicic virusa v obdobju od 1. 8. do 8. 8. 2021

V zadnjem obdobju, od 1. 8. do 8. 8. 2021, smo uspesno posekvencirali 408 vzorcev, 407 vzorcev
iz sheme A (Shema A; zaradi zmanjSanja Stevila pozitivnih vzorcev smo od 21. 6. 2021 naprej v
sekvenciranje zaceli vklju€evati vse PCR pozitivne vzorce, ki imajo Ct vrednost manj kot 30; pred
to spremembo je shema A predstavljala 10 % pozitivnih vzorcev) in 1 vzorec iz sheme C.

Med 407 vzorci iz sheme A smo potrdili 3 razli¢ice virusa SARS-CoV-2, delta (B.1.617.2 in njene
podlinije AY.4 do AY.12; n=403; 99,0 %), alfa (B.1.1.7; n=3; 0,7 %) in C.36.3 (n=1; 0,3 %) (Tabela
2). Porazdelitev potrjenih razlicic po statisti¢nih regijah je predstavljena v prilogi 2.

Tabela 2. Razli¢ice virusa SARS-CoV-2, potrjene v zadnji seriji sekvenciranja, od 1. 8. do 8. 8. 2021

Razli¢ica virusa Shema A Shema C
Delta* 403 (99,0 %)
B.1.617.2 99
AY.12 60
AY.4 224
AY.5 6
AY.7 5
AY.9 9
Alfa-B.1.1.7 3(0,7 %)
C.36.3 1(0,3 %)
B.1.170
Skupaj 407

*AY.4-AY.12 so podlinije razlicice B.1.617.2 (delta). Te predstavljajo loCene klastre, ki sicer
omogocajo zelo natancno sledenje razlicic virusa, vendar ne pomenijo nujno, da so biolosko
razlicne od B.1.617.2.

Pangolin oznacuje linije samo s 4 mestno kodo. AY.4 tako predstavlja podlinijo delta razliCice
B.1.617.2.4, AY.5 je psevdonim za B.1.617.2.5, itd.

V zadnji seriji smo potrdili 403 novih primerov razli¢ice delta, kar predstavlja 99,0 %
sekvenciranih vzorcev in tri primere razliice alfa (B.1.1.7; 0,7 %). Porazdelitev razliice delta
(B.1.617.2 in AY.4-AY.12) po statisti¢nih regijah je predstavljena v tabeli 3.

Preostalih dveh razli¢ic s statusom VOC, beta (B.1.351) in gama (P.1.), v obdobju od 1. 8. do
8. 8.2021 nismo potrdili.
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Tabela 3. Stevilo potrjenih primerov razli¢ice delta (B.1.617.2 in AY.4-AY.12) po regijah, v zadnjem
obdobju (n=403) in skupaj. Vkljuceni so primeri iz vseh shem.

Regija Serija 27 Skupaj
Gorenjska 57 275
Goriska 2 2
Jugovzhodna 49 278
Koroska 4 18
Obalnokraska 72 127
Osrednjeslovenska 8 31
Podravska 99 238
Pomurska 30 81
Posavska 4 46
Primorskonotranjska 3 9
Savinjska 60 105
Zasavska 1 1
Unk 14 53
Skupaj 403 1264

C)Prisotnost in razporeditev razliCic virusa v celotnem letu 2021

Med 11.007 vzorci iz leta 2021 (iz vseh shem) smo =zaznali 67 razliic virusa
SARS-CoV-2. Razli¢ice so prikazane v tabeli 4. Spreminjanje deleZev vseh razli¢ic virusa SARS-
CoV-2, ki krozZijo po Sloveniji, je predstavljeno na grafu v prilogi 1.

Dodatni dve razlicici, B (n=3) in B.1.221.1 (n=1), smo potrdili pri vzorcih odvzetih leta 2020. Teh
dveh razli¢ic pri vzorcih odvzetih leta 2021 nismo potrdili.
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Tabela 4. Razlicice virusa SARS-CoV-2 v Sloveniji v obdobju od 1. 1. 2021 do 1.8. 2021. Predstavljene so
razli¢ice iz vseh Stirih shem, A, B, Cin D ter vzorci, ki so jih analizirali na KISLD ter ECDC.

*Razlicice, ki se jih zaradi vsebnosti kriti¢cnih mutacij podrobneje spremlja (opisano v poglavju D).

Razli¢ica virusa Stevilo Razli¢ica virusa Stevilo
B.1.1.7* 5099 P.1.1%* 2
B.1.258.17 3901 B.1.36 2
Delta* 1264 B.1.258.4 2
B.1.617.2 960 A.27 2
AY.4 224 B.1.1.317 2
AY.12 60 B.1.1.294 2
AY.9 9 B.1.565 2
AY.5 6 B.1.258.7 2
AY.7 5 B.1.1.135 1
B.1.258 191 C.16 1
B.1.1.70 139 B.1.222 1
B.1.160 87 B.1.260 1
B.1.177 47 B.1.1.161 1
B.1 43 B.1.617.1* 1
B.1.1 41 B.1.1.117 1
B.1.149 29 B.1.1.47 1
B.1.525* 25 B.1.1.91 1
B.1.221 18 B.1.1.419 1
C.36.3* 11 B.1.570 1
B.1.139 10 B.1.1.39 1
B.1.2 9 B.1.258.12 1
C.36 7 B.1.177.50 1
B.1.351* 6 B.1.1.130 1
B.1.526* 5 B.1.177.31 1
B.1.1.159 4 B.1.367 1
B.1.1.29 4 B.1.258.18 1
B.1.1.318* 4 B.1.258.1 1
P.1* 4 B.1.160.14 1
B.1.146 4 B.1.621* 1
B.1.247 3 B.1.1.282 1
A 3 B.1.609 1
B.1.1.58 3 B.1.1.228 1
B.1.521 2 B.1.1.222 1
B.1.236 2 B.1.1.64 1
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D) Spremljanje pomembnih razlicic - analiza tekom celotnega obdobja sekvenciranja

Alfa razlic¢ico (B.1.1.7, imenovana tudi angleska razlicica, status: VOC) smo do sedaj zaznali v
5.099 vzorcih.

Beta razlic¢ico (B.1.351; prej imenovano juznoafriska razli¢ica, status: VOC) smo do sedaj potrdili
pri Sestih osebah, tri primere v gorenjski regiji v tednih 8 in 10 ter tri primere v podravski regiji v
tednih 8, 11 in 14.

Gama razli¢ico (P.1, prej imenovana brazilska razli¢ica, in podtip P.1.1, status: VOC) smo do
sedaj potrdili pri Sestih osebah, v 8., 16., 18., 19. in 20. in 22. tednu.

Delta razli¢ico (B.1.617.2 in podlinije AY.4 — AY.12, status: VOC) smo potrdili pri 1264 osebah,
403 nove primere porotamo v zadnji seriji sekvenciranja. Te vrednosti se nanasajo na vse
vzoréne sheme, A, B, C in D. Naras€anje pojavnosti indijske razli¢ice spremljamo na podlagi
sheme A, za katero so deleZne zastopanosti po tednih prikazane na grafu 1.
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Graf 1. DeleZna zastopanost razlicice delta (B.1.617.2 in podlinij AY.4-AY.12) po tednih

Kapa razlicico (B.1.617.1, status: VUI) smo do sedaj potrdili pri eni osebi.

Eta razlicico (B.1.525, tudi nigerijska razliica, status: VUI) smo do sedaj potrdili pri 25 osebah iz
5 razliénih regij, najvec iz gorenjske regije.

Razli¢ico B.1.1.318 (status: VUI) smo do sedaj zaznali v Stirih primerih, vsi iz jugovzhodne regije.
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Jota razli¢ico (B.1.526, tudi newyorska razlicica, status: monitoring), smo potrdili pri petih
osebah.

C.36.3 (status: VUI), pretezno evropska linija. Do sedaj smo potrdili 11 primerov, en nov primer
poroamo v zadnji seriji sekvenciranja. Vec¢ina (n=10) primerov je iz obalno-kraske regije, en
primer je iz gorenjske statisti¢ne regije.

B.1.621 (status: VUI) razlicica prvi¢ potrjena januarja 2021 v Kolumbiji. Do sedaj smo potrdili en
primer te razliCice, v savinjski regiji.
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Deleina zastopanost razlicic SARS-CoV-2 po tednih
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Priloga 1. Graf prikazuje delezno zastopanost [%] posameznih razli¢ic SARS-CoV-2 po tednih (shema A)
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Priloga 2. Porazdelitev potrjenih razlicic v zadnji seriji sekvenciranja (1. 8. do 8. 8. 2021) po statisticnih regijah.
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