ZDRAVIE, OKOLJE IN HRANO

@3 NACIONALNI LABORATORI ZA

Ljubljana, 5. 11. 2023

Sledenje razlicicam SARS-CoV-2 v Nacionalnem laboratoriju za zdravje,

okolje in hrano

Porocilo st. 100

A) Sekvenciranje zaporedij celotnih genomov virusa SARS-CoV-2

Od 1. 1. 2021 do 26. 11. 2023 smo s sekvenciranjem zaporedij celotnih genomov analizirali 47.246 vzorcev. Od
tega je bilo 26.204 genomov sekvenciranih v sodelovanju s Kliniénim institutom za specialno laboratorijsko
diagnostiko na Pediatri¢ni kliniki Univerzitetnega klinicnega centra Ljubljana in 8.509 genomov v sodelovanju z
ECDC. V tabeli 1 je podan pregled Stevila analiziranih genomov virusa SARS-CoV-2 od 2020 do 2023 in po tednih

za leto 2023.
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Tabela 1: Stevilo analiziranih genomov virusa SARS-CoV-2 od 2020 do 2023.
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Skupaj vse

Stevilo genomov*

14

13

15
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12
20
34
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112
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* Podatki za zadnjih nekaj tednov se lahko v prihodnje spremenijo zaradi obdelave nekaj tednov starih vzorcev.
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B) Prisotnost in razporeditev razliic virusa v obdobju od 16. 11. do 26. 11. 2023
V zadnjem obdobju smo sekvencirali genomska zaporedja 256 vzorcev SARS-CoV-2, ki so bili pozitivni na PCR, vsi

iz sheme A. Razliice virusa so prikazane v tabeli 2.

Tabela 2: RazliCice virusa SARS-CoV-2, potrjene v vzorcih odvzetih od 16. 11. do 26. 11. 2023.

Razli¢ica virusa  Stevilo Razli¢ica virusa  Stevilo Razli¢ica virusa  Stevilo

HK.3 36 EG.5.1.1 3 FL.20.2 1
HV.1 32 FL.1.5.1 3 FU.2.1 1
JD.1.1 17 FL.15.1.1 3 GE.1.1 1
EG.5.1.3 15 JF.1 3 GJ.1.2 1
BA.2.86.1 14 XBB.1.5 3 GJ.1.2.1 1
GS.4.1 10 DV.7.1.4 2 GS.1 1
JN.1 10 EG.5.1.7 2 HF.1 1
XBB.1.16 9 GA4.1 2 HK.20.1 1
XBB.1.42.1 9 GS.4.1.1 2 HK.6 1
GE.1 7 JG.3 2 IN.2 1
HK.3.1 7 IJN.1.1 2 IJN.3 1
HK.3.2 7 XBB.1.9.1 2 JR.1.1 1
JG.3.1 7 B.1.1.7 1 XBB.1.42 1
XBB.1.16.11 7 DV.7.1.5 1 XBB.1.5.10 1
GJ.1.24 5 EG.10.1 1 XCH 1
JN.10 5 EG.2 1 XCW 1

EG.5.1 4 EG.5.1.13 1 Skupna vsota 256

XBB.1.16.15 4 EG.5.1.9 1

C) Spremljanje pomembnih razlicic virusa

Od 23. 3. 2023 ECDC nobene razli¢ice ne uvriéa v kategorijo VOC! (angl. Variants of Concern), medtem ko se
podrobneje spremlja linije (in hcerinske linije) BA.2.75, XBB.1.5-like in XBB.1.5-like+F456L (VOI; angl. Variant of
Interest) in BA.2.86 (VUM, angl. Variant Under Monitoring) (Tabela 3).

Tabela 3: Prikaz Stevila potrjenih primerov razlicic virusa SARS-CoV-2, ki jih podrobneje spremljamo.

s Selopetenh  Sapretih
BA.2.75 3 249* VOI
XBB.1.5-like 58 619 VOI
XBB.1.5-like + F456L 133 460 VOI
BA.2.86 14 25 VUM

* ponovna analiza starih podatkov

1 Dostopno na spletni strani ECDC na povezavi: https://www.ecdc.europa.eu/en/covid-19/variants-concern
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